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¿¿CualCual eses la meta de la meta de selecciseleccióónn 
de un de un productorproductor lecherolechero??





UnaUna vacavaca perfecta y perfecta y 
honestahonesta

Camina aun sin dificultad, 
raramente necesitando ser desvazada

alta ingestión de alimentos, 
altas producciones de leche, con bajo 

mantenimiento

celos regulares,
preñandose en 1ª servicio

Siempre parió sin 
asistencia

resistente a mastitis

pocos desordenes
metabólicos y siempre

manteniendose en buen estado

12,5 AÑOS DE 
SOBREVIDA

194.826 kg DE LECHE

Presenter
Presentation Notes
Obviously there are many economically important traits in dairy cattle, so let’s start with one that is essentially a “composite” of all of these traits – cow survival.  In the United States, we use the term “productive life” or “length of productive life” to refer to genetic evaluations for dairy cow survival.  Survival is affected by many things, including cow comfort, nutrition, and genetics, and today we’ll focus on ways that survival can be improved through genetic selection.



¿¿CualCual eses el el aporteaporte del del GenomaGenoma 
parapara mejorarmejorar la la selecciseleccióónn gengenééticatica??

MejorMejor predicciprediccióónn de de durabilidaddurabilidad
EliminaciEliminacióónn de de factoresfactores ambientalesambientales
en en laslas evaluacionesevaluaciones gengenééticasticas..
AcortamientoAcortamiento del del intervalointervalo
generacionalgeneracional..
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AvancesAvances en en laslas EvaluacionesEvaluaciones GenGenééticasticas e e 
incrementoincremento del del ProgresoProgreso GenGenééticotico

AAññoo AvanceAvance % % GanGan

19351935 ComparaciComparacióónn Madre e Madre e HijaHija 100100

19621962 ComparaciComparacióónn comp rodeocomp rodeo 5050

19731973 LactanciasLactancias en en cursocurso 55

19741974 ComparaciComparacióónn corregidacorregida comcom 44

19771977 ProteProteíínana 1010

19891989 ModeloModelo AnimalAnimal 44

20082008 SelecciSeleccióónn porpor GenomaGenoma >50>50

Van Raden, 2008Van Raden, 2008



RepaldoRepaldo ttéécnicocnico

3600 3600 torostoros Holsteins Holsteins predictorespredictores nacidosnacidos
entre 1995entre 1995--19971997
1800 1800 torostoros Holsteins Holsteins predichospredichos (en (en 
esperaespera), ), nacidosnacidos entre 2001entre 2001--20032003
15.000 15.000 testeadostesteados en la en la actualidadactualidad. . 
760 JER  & 330 760 JER  & 330 PardoPardo SuizoSuizo
ExpresadosExpresados en 27 en 27 rasgosrasgos
–– 5 5 producciproduccióónn, 5 , 5 saludsalud, 16 , 16 conformaciconformacióónn 

y Net Merity Net Merit



CorrelaciCorrelacióónn de YS PA vs. GPTAde YS PA vs. GPTA
RasgoRasgo Indice Indice 

Tradicional Tradicional 
Indice Indice 

Genomico Genomico 
GananciaGanancia

NM$NM$ 33%33% 53%53% 20%20%

MM 53%53% 70%70% 17%17%

FF 39%39% 66%66% 28%28%

PP 52%52% 69%69% 17%17%

%F%F 50%50% 79%79% 29%29%

%P%P 53%53% 76%76% 23%23%

PLPL 41%41% 52%52% 11%11%

SCSSCS 48%48% 62%62% 14%14%

DPRDPR 45%45% 54%54% 9%9%

SCESCE 52%52% 54%54% 2%2%

FSFS 48%48% 60%60% 12%12%

RLRVRLRV 33%33% 44%44% 10%10%

UDUD 42%42% 68%68% 25%25%

AvgAvg 44%44% 61%61% 17%17%



EquivalentesEquivalentes en en hijashijas
TraitTrait Traditional PATraditional PA Genomic Genomic GainGain

NM$NM$ 88 2020 1212

MM 66 1616 1010

FF 66 2424 1818

PP 66 1515 99

%F%F 33 2222 1919

%P%P 33 1313 1010

PLPL 1818 3939 2121

SCSSCS 1414 3232 1818

DPRDPR 3232 6767 3535

SCESCE 1717 2020 33

FSFS 44 88 55

RLRVRLRV 1010 1919 99

UDUD 44 1818 1414

AvgAvg 88 1919 1111



ImpactoImpacto en en laslas EvaluacionesEvaluaciones 
GenGenééticasticas

En En promediopromedio, la , la incorporaciincorporacióónn de la de la 
informaciinformacióónn del del genomagenoma significasignifica un un 
aumentoaumento en la en la confiabilidadconfiabilidad del del ííndicendice de de 
un un torotoro jovenjoven o o recientementerecientemente probadoprobado en en 
casicasi 20 20 puntospuntos porcentualesporcentuales..
MuyMuy importanteimportante parapara rasgosrasgos de de saludsalud, , 
cuandocuando hastahasta ahoraahora ssóólolo se se tomabatomaba el el 
ííndicendice de de parentescoparentesco en los en los torostoros sin sin hijashijas
adultasadultas..
ProgresoProgreso casicasi nulonulo parapara facilidadfacilidad de de partoparto..



Como se Como se comparancomparan entre entre hermanoshermanos?? 
Genomic PTAsGenomic PTAs

AnimalAnimal Chg NMChg NM TPITPI NMNM MM FF PP PLPL DPRDPR SCSSCS UDUD FLFL

NONO--FLA PROTEGEFLA PROTEGE 124 124 18151815 558558 16391639 3434 4040 4.54.5 2.12.1 2.772.77 1.81.8 1.01.0

NONO--FLA REBATEFLA REBATE 71 71 17761776 505505 12261226 3737 3636 4.64.6 1.31.3 2.852.85 2.42.4 0.90.9

NONO--FLA PROVISOFLA PROVISO 102 102 17451745 536536 17381738 3939 4343 4.24.2 1.21.2 2.842.84 1.71.7 0.00.0

ALTA 9423ALTA 9423 64 64 18061806 578578 11581158 4646 3636 6.46.4 0.60.6 2.762.76 1.71.7 0.70.7

ALTA 9421ALTA 9421 (73)(73) 16861686 441441 11801180 77 2727 5.45.4 0.60.6 2.832.83 1.91.9 1.01.0

ALTA 9422ALTA 9422 (78)(78) 16771677 436436 809809 3131 2323 4.94.9 --0.20.2 2.882.88 2.02.0 1.31.3

BOMAZ RAMOS 761BOMAZ RAMOS 761 (20)(20) 19031903 544544 17321732 6060 4949 4.14.1 --0.10.1 3.013.01 2.02.0 1.21.2

BOMAZ ALTAROCKWELLBOMAZ ALTAROCKWELL (96)(96) 16521652 468468 10741074 4545 3030 4.24.2 0.60.6 2.952.95 1.11.1 0.40.4

BOMAZ RAMOS x PIZZ 2248BOMAZ RAMOS x PIZZ 2248 (219)(219) 15221522 345345 724724 2020 3131 2.42.4 --0.10.1 2.872.87 1.01.0 0.70.7

BOMAZ MASCOL 730BOMAZ MASCOL 730 (3)(3) 19371937 603603 18041804 7272 5959 2.92.9 0.60.6 2.732.73 1.81.8 0.20.2

BOMAZ MASCOL 726BOMAZ MASCOL 726 (168)(168) 17641764 438438 15841584 6969 5656 0.70.7 --2.12.1 2.912.91 1.81.8 1.11.1

BOMAZ MASCOL 729BOMAZ MASCOL 729 (245)(245) 15321532 361361 812812 3333 3838 2.22.2 --0.60.6 2.852.85 0.90.9 0.60.6



Como se Como se comparancomparan entre entre hermanoshermanos?? 
Genomic PTAsGenomic PTAs

AnimalNameAnimalName Chg NMChg NM TPITPI NMNM MM FF PP PLPL DPRDPR SCSSCS UDUD FLFL

HENDEL BONJOVIHENDEL BONJOVI 74 74 20842084 620620 15291529 7171 6565 3.33.3 0.30.3 2.822.82 2.22.2 1.61.6

HENDEL BACARDIHENDEL BACARDI 18 18 19511951 564564 844844 6464 4646 3.53.5 0.20.2 2.732.73 2.02.0 1.91.9

HENDEL BEVANHENDEL BEVAN (82)(82) 17891789 464464 19031903 5353 4949 2.52.5 --0.40.4 2.942.94 1.31.3 2.02.0

HENDEL BONDMANHENDEL BONDMAN (36)(36) 17691769 510510 13331333 6060 4141 3.03.0 0.60.6 2.862.86 0.70.7 1.81.8

DINOMI MAC MYLTONDINOMI MAC MYLTON 43 43 17811781 432432 728728 2727 1818 5.05.0 1.71.7 2.662.66 2.82.8 0.10.1

DINOMI MAC MARCELDINOMI MAC MARCEL 104 104 16991699 493493 805805 4949 2121 5.75.7 1.81.8 2.692.69 1.01.0 --0.10.1

OPSAL PONTIAC SPARKOPSAL PONTIAC SPARK (62)(62) 16191619 296296 --642642 2626 44 3.03.0 1.81.8 2.762.76 2.82.8 1.01.0

OPSAL PONTIAC SPORTOPSAL PONTIAC SPORT (219)(219) 14281428 139139 --6666 2828 --11 0.50.5 0.70.7 2.812.81 1.81.8 --0.10.1

BRANDTBRANDT--VIEW BRICKSTERVIEW BRICKSTER 66 66 17151715 321321 738738 4949 2626 0.40.4 --1.11.1 2.742.74 2.72.7 1.61.6

BRANDTBRANDT--VIEW AIRSTRIKEVIEW AIRSTRIKE (122)(122) 14511451 133133 659659 44 1313 0.80.8 --0.10.1 2.812.81 2.02.0 1.71.7



WorkshopWorkshop

NameName
NM NM 
RELREL

AltAlt 
aVaV NMNM TPITPI PTAMPTAM

PTAPTA 
FF

PTAPTA 
PP PLPL

DPDP 
RR

SCSC 
SS UDCUDC FLCFLC SCESCE

GrupoGrupo AA
9797 494494 593593 19581958 13081308 5959 4343 55 0.90.9 2.752.75 2.32.3 1.21.2 77

GrupoGrupo BB 9898 360360 453453 17211721 15061506 6464 3434 3.33.3 0.20.2 2.942.94 1.21.2 11 77

Qué grupo Uds elegirían?QuQuéé grupogrupo UdsUds elegirelegirííanan??



WorkshopWorkshop

NameName

NM NM 
RERE 
LL

AltAlt 
aVaV NMNM TPITPI PTAMPTAM

PTAPTA 
FF

PTAPTA 
PP PLPL

DPDP 
RR

SCSC 
SS UDCUDC FLCFLC SCESCE

AventurasAventuras 
GenomicasGenomicas 9797 494494 593593 19581958 13081308 5959 4343 55 0.90.9 2.752.75 2.32.3 1.21.2 77

Top 10 AltaTop 10 Alta 9898 360360 453453 17211721 15061506 6464 3434 3.33.3 0.20.2 2.942.94 1.21.2 11 77

Qué grupo Uds elegirían?QuQuéé grupogrupo UdsUds elegirelegirííanan??



EL FUTUROEL FUTURO

Chip de Chip de bajabaja densidaddensidad parapara
testeartestear la la masamasa de la de la poblacipoblacióónn
de de vacasvacas..
––400 Snips 400 Snips proveenproveen el 75% de la el 75% de la 

informaciinformacióónn GenGenóómicamica..
Proteomics.Proteomics.
––MediciMedicióónn del del nivelnivel de de actividadactividad de de 

los genes.los genes.



SumarioSumario

El El GenomaGenoma serseráá unauna grangran herramientaherramienta de de 
selecciseleccióónn
–– AumentaAumenta la la precisiprecisióónn de la de la selecciseleccióónn en 50%+en 50%+
–– FuerteFuerte impactoimpacto en los en los rasgosrasgos de de saludsalud..

OfrecenOfrecen oportunidadesoportunidades de marketing de marketing 
adicionalesadicionales
–– AventurasAventuras GenGenóómicasmicas

PuedenPueden irir reemplazandoreemplazando lentamente a la lentamente a la 
pruebaprueba en el en el futurofuturo
–– IgualIgual hoyhoy se van a se van a seguirseguir probandoprobando los los torostoros 

con el con el sistemasistema tradicionaltradicional



MuchasMuchas GraciasGracias
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